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取 得 学 位   博士（理学） 

現在の身分  教授 

（役職名）    （ゲノム多様性解析センター長） 

専 門 分 野   人類遺伝学、ゲノム科学、生命情報学 

現在の研究課題   

・迅速かつ高精度な感染症のゲノム診断システムの開発 

・ウイルス性がんの発症リスク因子の特定と予防法の研究 

・ヒト遺伝子多型の疾患リスク情報データベース開発 

・疾患関連遺伝子探索をめざしたデータマイニング研究 

・ヒト遺伝子の統合データベース構築 

・HLA のゲノム多様性と疾患に関するデータベース構築 

・データ識別子を活用した全生命科学データベースの統合化 

所 属 学 会   The American Society of Human Genetics、International Society for 

Computational Biology、日本進化学会、日本分子生物学会、日本オ

ミックス医療学会 

 

研究内容 

 

2012 年10 月に東海大学医学部に着任し、これまで行ってきた人類遺伝学、ゲノム科学、生命情報学の研究

を発展させ、Biomedical Informatics（情報生物医学）分野の研究を展開しています。特に、大規模な計算機

を使ったゲノム情報の解析により、ヒトの生物としての多様性や疾患の遺伝要因について研究しています。めざ

しているのは「ゲノム情報を生かした未来の医療を創る」ことです。 
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